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Resumen 

El pasado uso y abuso del pesticida 

organoclorado DDT provocó la 

contaminación de varios ecosistemas 

terrestres y acuáticos. El DDT es muy 

persistente en el medio ambiente, posee 

propiedades lipofílicas y se biomagnifica 

por medio de las cadenas tróficas; es 

considerado como un disruptor endócrino, 

carcinogénico y teratogénico para el ser 

humano. Por otro lado, metabolitos de 

mayor polaridad respecto DDT han sido 

encontrados en aguas subterráneas. La 

degradación del DDT se lleva a cabo por 

la intervención microbiana y/o mediante 

reacciones químicas y fotoquímicas1.  La 

ruta más común comienza por una 

declorinación reductiva de DDT a DDD2, 

3. En el presente trabajo, se aislaron cepas 

bacterianas de suelos contaminados con 

DDT en Salamanca, Gto., identificando la 

S. fontícola como bacteria con un 

prometedor potencial para la degradación 

de DDT. La identificación de cepas se 

llevó a cabo por MALDI-TOF-MS con el 

software Biotyper (Bruker Daltonics). Los 

productos de biodegradación del DDT se 

estudiaron utilizando técnicas analíticas 

GC-ECD, GC-MS, LC-ESI-ITMS, LC-

ESI-QTof-MS. Para ello, se obtuvieron 

cultivos que crecían en presencia de 50 

mg/L de DDT grado técnico en Medio 

Mínimo Salino por 30 días a 37 °C, 210 

rpm y 0.5% de glicerol como fuente de 

carbono. Los resultados obtenidos 

muestran una ruta metabólica por 

declorinación reductiva en la que los 

átomos de cloro en el carbono alifático son 

gradualmente substituidos por hidrógenos. 

Se confirmó la formación de DDE(1), 

DDD(2), DDMS(3), DDMU(4) y DBP(5) 

(fig.1) con base en los análisis por GC-MS, 

mientras que DDA, DBH y 4-CBA fueron 

encontrados en los cultivos mediante 

UHPLC-ESI-ITMS y UHPLC-ESI-QTof-

MS. El consumo de DDT se determinó 

mediante la técnica de GC-ECD dando 

como resultado 80% de degradación total 

de DDT en 30 días. 

 
Figura 1. Cromatograma obtenido por GC-

MS al final del periodo de biodegradación 

de DDT con S. fontícola. 
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